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ｎｏｎｃｙｔｏｐａｔｈｏｇｅｎｉｃＲＮＡｒｅｐｌｉｃｏｎｓｏｆｃｌａｓｓｉｃａｌｓｗｉｎｅｆｅｖｅｒｖｉｒｕｓ［Ｊ］．Ｊｏｕｒ
ｎａｌｏｆｖｉｒｏｌｏｇｙ，１９９９，７３（９）：７７８７－７７９４．

［１３］ＢＥＨＲＥＮＳＳＥ，ＧＲＡＳＳＭＡＮＮＣＷ，ＴＨＩＥＬＨＪ，ｅｔａｌ．Ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎｏｆ
ａｎａｕｔｏｎｏｍｏｕｓｓｕｂｇｅｎｏｍｉｃｐｅｓｔｉｖｉｒｕｓＲＮＡｒｅｐｌｉｃｏｎ［Ｊ］．Ｊｏｕｒｎａｌｏｆｖｉｒｏｌｏ
ｇｙ，１９９８，７２（３）：２３６４－２３７２．
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