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Ｃ０９ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ２ ３０．６６ ３０．７５ ０．１３２ Ｎ／Ａ
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Ｄ０３ ＦＡＭ ＮＴＣ ３ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｄ０４ ＦＡＭ ＮＴＣ ３ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｄ０５ ＦＡＭ Ｕｎｋｎ ３ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｄ０６ ＦＡＭ Ｕｎｋｎ ３ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｄ０７ ＦＡＭ ＮｅｇＣｔｒｌ ３ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｄ０８ ＦＡＭ ＮｅｇＣｔｒｌ ３ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｄ０９ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ３ ３０．７４ ３０．８１ ０．０９４ Ｎ／Ａ
Ｄ１０ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ３ ３０．８８ ３０．８１ ０．０９４ Ｎ／Ａ
Ｅ０３ ＦＡＭ ＮＴＣ ４ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｅ０４ ＦＡＭ ＮＴＣ ４ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
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Ｅ０６ ＦＡＭ Ｕｎｋｎ ４ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｅ０７ ＦＡＭ ＮｅｇＣｔｒｌ ４ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｅ０８ ＦＡＭ ＮｅｇＣｔｒｌ ４ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｅ０９ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ４ ３０．１１ ３０．０７ ０．０６２ Ｎ／Ａ
Ｅ１０ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ４ ３０．０２ ３０．０７ ０．０６２ Ｎ／Ａ
Ｆ０３ ＦＡＭ ＮＴＣ ５ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｆ０４ ＦＡＭ ＮＴＣ ５ Ｎ／Ａ ００．００ Ｎ／Ａ Ｎ／Ａ
Ｆ０５ ＦＡＭ Ｕｎｋｎ ５ ２２．８８ ２２．９１ ０．０４０ Ｎ／Ａ
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Ｆ０８ ＦＡＭ ＮｅｇＣｔｒｌ ５ ２１．０９ ２１．１２ ０．０４６ Ｎ／Ａ
Ｆ０９ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ５ ２１．７４ ２２．０６ ０．４４３ Ｎ／Ａ
Ｆ１０ ＦＡＭ ＰｏｓＣｔｒｌ ５ ２２．３７ ２２．０６ ０．４４３ Ｎ／Ａ

（
úû»

１４４
¼

）

３１１４４
�

２０
µ

　　　　　　
# Ä¶

　
¾_ê�ÀÁ

ＰＣＲ
 ¡ÂMGH¹ÃÄÅ\û>\4f�



1v

。

<

２　
JKLb!O©8»

Ｆｉｇ．２　Ｌｉｎｅａｒｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐｏｆｉｓｏｘａｆｌｕｔｏｌｅ

２．２　
ÌÍP�.³È

　
æ��cª��Ä��

，
Fû

３
8

9

，́ ２６９ｎｍ
Wp@��øy

。

<

３　
JKLb!QRAB<I

Ｆｉｇ．３　ＵＶｓｃａｎｎｉｎｇｓｐｅｃｔｒｕｍｏｆｉｓｏｘａｆｌｕｔｏｌｅ

２．３　
QR.À,�

　
§J®¡D¶·7ÌU¸àñ

７
Â

，

w8

７
ÙÎ8À~

，
ÀþD¶·7Ìg%#$�

０．００８，
¬D

b�

０．０９％，
jksrÆ<_�Zn

（
Ø

１）。
２．４　

QR.HS�

　
ÿqg%VEÆ

，́
þ9©e@àñ

#EQC+e@D¶·7Ìg%B

，
Úú

“１．２”
{�-.

À~R©e

，
Ñ¥5�`

，
Î55�`�

１０４％（
Ø

２）。

S

１　
*sQR.À,�Z[qr

Ｔａｂｌｅ１　Ｒｅｓｕｌｔｓｏｆｐｒｅｃｉｓｉｏｎｔｅｓｔｏｆａｎａｌｙｓｉｓｍｅｔｈｏｄ

m;

Ｃｏｄｅ
Ã÷,C

Ｒｅｔｅｎｔｉｏｎｔｉｍｅ∥ｍｉｎ
Xs�

Ｐｅａｋａｒｅａ∥ｍＡＵ
１ ８．７４８ １２１０３８７
２ ８．７４３ １２０９０４７
３ ８．７２４ １２０７８００
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