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［８］ＬＥＥＪＹ，ＬＥＥＪＹ，ＹＵＮＢＳ，ｅｔａｌ．Ａｎｔｉｆｕｎｇａｌａｃｔｉｖｉｔｙｏｆｂｅｔａａｓａｒｏｎｅｆｒｏｍ
ｒｈｉｚｏｍｅｓｏｆＡｃｏｒｕｓｇｒａｍｉｎｅｕｓ［Ｊ］．ＪＡｇｒｉｃＦｏｏｄＣｈｅｍ，２００４，５２（４）：７７６－
７８０．

［９］ＳＣＨＮＥＩＤＥＲＫ，ＣＨＥＮＸＨ，ＶＡＴＥＲＪ，ｅｔａｌ．ＭａｃｒｏｌａｃｔｉｎｉｓｔｈｅＰｏｌｙｋｅｔｉｄｅ
ＢｉｏｓｙｎｔｈｅｓｉｓＰｒｏｄｕｃｔｏｆｔｈｅｐｋｓ２ＣｌｕｓｔｅｒｏｆＢａｃｉｌｌｕｓａｍｙｌｏｌｉｑｕｅｆａｃｉｅｎｓ
ＦＺＢ４２［Ｊ］．ＪＮａｔＰｒｏｄ，２００７，７０（９）：１４１７－１４２３．

［１０］ＬＩＵＧＱ，ＫＯＮＧＹＹ，ＦＡＮＹＪ，ｅｔａｌ．ＤａｔａｏｎｇｅｎｏｍｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆＢａｃｉｌｌｕｓ
ｖｅｌｅｚｅｎｓｉｓＬＳ６９［Ｊ］．Ｄａｔａｉｎｂｒｉｅｆ，２０１７，１３：１－５．

［１１］ＬＵＯＣＱ，ＬＩＵＸＨ，ＺＨＯＵＨＦ，ｅｔａｌ．Ｎｏｎｒｉｂｏｓｏｍａｌｐｅｐｔｉｄｅｓｙｎｔｈａｓｅ

ｇｅｎｅｃｌｕｓｔｅｒｓｆｏｒｌｉｐｏｐｅｐｔｉｄｅｂｉｏｓｙｎｔｈｅｓｉｓｉｎＢａｃｉｌｌｕｓｓｕｂｔｉｌｉｓ９１６ａｎｄｔｈｅｉｒ
ｐｈｅｎｏｔｙｐｉｃｆｕｎｃｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＡｐｐｌＥｎｖｉｒｏｎＭｉｃｒｏｂｉｏｌ，２０１５，８１（１）：４２２－
４３１．

［１２］ＱＩＮＹＸ，ＨＡＮＹＺ，ＹＵＹＱ，ｅｔａｌ．ＣｏｍｐｌｅｔｅｇｅｎｏｍｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆＢａｃｉｌ
ｌｕｓａｍｙｌｏｌｉｑｕｅｆａｃｉｅｎｓＬＳ６０，ａｐｌａｎｔｇｒｏｗｔｈｐｒｏｍｏｔｉｎｇａｎｄａｎｔｉｆｕｎｇａｌｂａｃ
ｔｅｒｉｕｍ［Ｊ］．ＪＢｉｏｔｅｃｈｎｏｌ，２０１５，２１２：６７－６８．

［１３］ＣＨＥＮＬ．ＣｏｍｐｌｅｔｅｇｅｎｏｍｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆＢａｃｉｌｌｕｓｖｅｌｅｚｅｎｓｉｓＬＭ２３０３，ａｂｉｏ
ｃｏｎｔｒｏｌｓｔｒａｉｎｉｓｏｌａｔｅｄｆｒｏｍｔｈｅｄｕｎｇｏｆｗｉｌｄｙａｋｉｎｈａｂｉｔｅｄＱｉｎｇｈａｉＴｉｂｅｔ
ｐｌａｔｅａｕ［Ｊ］．ＪＢｉｏｔｅｃｈｎｏｌ，２０１７，２５１：１２４－１２７．
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