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ＳＴＫ３８Ｌ／ＣＰＫ９／ＣＲＫ５
－２．５０／１．１５／２．５７／１．５４／
－１．０８／１．８７

Ｋ１３４１４ ＷＮＫ１／ＮＥＫ２／ＭＥＫＫ１／ＷＮＫ５／
ＭＡＰＫＫＫ５

２．００／１．３２／－１．７５／－２．２７／
－１．２２，－１．０２

Ｋ１３４３０ ＰＢＬ８／ＰＢＬ９／ＰＥＲＫ８／ＳＥＬＭＯ
ＤＲＡＦＴ ＿ ４４４０７５／Ａｔ１ｇ０１５４０／
ＴＭＫ１／ＰＩＸ７／ＰＥＲＫ１／Ａｔ４ｇ３４５００／
ＬＲＫ１０Ｌ－１．１／ＰＥＲＫ２／ＣＲＣＫ１／
ＰＢＬ２／ＢＩＫ１／ＡＬＥ２／Ａｔ１ｇ６３４３０／
ＴＨＥ１／ＷＡＫＬ１４／ＣＲＣＫ２

１．３３／－１．１７／１．２２／３．８７，
１０４／３．９０，２．０６，１．１３／１．９９，
１．７０／－１．６２／１．１４，２．０３／
１１４／－１．７４，－２．２８／－１．１５／
－１．８３／－２．６９／－１．２８／４．７０，
２．４４／１．８０／１．８０／－１．２２，
－１．６７／－１．２０

Ｋ１３４２０ ＥＲＥＣＴＡ／ＰＥＲＫ９／Ａｔ２ｇ２４１３０／
Ａｔ３ｇ４７５７０

３．７９／１．４０／－１．６５／１．１５

Ｋ１３４２４ ＷＲＫＹ２４／ＷＲＫＹ７５ －１．９９／－２．１０
Ｋ１８８３４ ＷＲＫＹ４０ －１．２２
Ｋ１３４２７ ＮＯＡ１ １．８５
Ｋ１３４２９ Ａｔ５ｇ１００２０／ＬＹＫ３ ２．１０／１．４２

Ｋ１６２２４ ＷＡＫ５／Ａｔ１ｇ６７７２０／Ａｔ５ｇ４９７７０ １．１２／１．２５／２．２０
Ｋ１３４３２ ＡＢＲ１ －１．１５
Ｋ１３４３４ ＤＲＥＢ１Ｄ／ＥＲＦ００３／ＥＲＦ０２３／

ＷＩＮ１／ＣＲＦ４／ＤＲＥＢ３
１．２７／１．４１／４．８８／３．８１／１．８９／
１．９９

Ｋ１６２２５ ＷＲＫＹ７０／ＷＲＫＹ４１ １．８１／－２．０２
Ｋ１３４４７ ＦＲＯ８／ＲＢＯＨＣ／ＦＲＯ７／ＦＲＯ５／

ＲＢＯＨＡ
－１．３９／－１．３４／－７．７１／－１．５４／
－１．９１

Ｋ１３４４８ ＣＭＬ５０／ＣＭＬ２５ １．３８／１．５７
Ｋ１３４５７ ｓｌｌ０００５／ＴＲＸ２／ＲＧＡ１／ＲＰＭ１／

ＲＰＰＬ１
１．０７／－２．６６／１．９０／－１．２８／
１２８

Ｋ１３４５９ Ａｔ５ｇ６６９００／Ａｔ４ｇ２７１９０／ＲＧＡ３／
ＰＥＲＫ１／ＲＣＤ１／ＲＦＬ１

１．７０／１．２９／１．５０／１．０１／－１．０３／
１．２７

Ｋ１３４１６ Ａｔ１ｇ０７６５０／Ａｔ２ｇ２３９５０／ＥＲＥＣ
ＴＡ／ＰＸＣ１／Ａｔ４ｇ３７２５０／
Ａｔ５ｇ６３７１０／ＩＲＫ／Ａｔ４ｇ３１２５０／
ＮＩＫ３／ＦＥＩ１／ＲＢＫ２／ＳＥＲＫ２／
Ａｔ２ｇ２６７３０／ＳＥＲＫ１

－１．３３／１．１３／３．２２／２．７１／
－１．３９／－１．０７／１．１１／１．８８／
２１３／１．２６／－２．４０／２．２４／２３６／
１．４４

Ｋ１３４３６ ＣＬＶ１／ＮＱＲ／ＷＡＫＬ８／
Ａｔ１ｇ２８３９０／ＲＫＦ３／ＣＲ４

２．７３／－１．３３／－２．４１／１．４４／
１４１／１．２５

Ｋ１３４２５ ＷＲＫＹ６５／ＷＲＫＹ２２ －１．５０／１．７８
Ｋ１８８７３ ＰＢＬ５ －２．３１
Ｋ１８８７５ ＰＡＤ４ －１．６３
Ｋ１８８８０ ＥＣＩ２ １．０６
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Ｔａｂｌｅ２　ＫＥＧＧａｎｎｏｔａｔｉｏｎｏｆｇｅｎｅｓｉｎＰｌａｎｔｐａｔｈｏｇｅｎｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｐａｔｈｗａｙａｆｔｅｒｍｅｔｈｙｌｊａｓｍｏｎａｔｅｔｒｅａｔｍｅｎｔ

ＫＯ
Z¸

ＫＯＥｎｔｒｙ
Âú�

Ｇｅｎｅｎａｍｅ
pÔ¸XLË©

ｌｏｇ２（ｆｏｌｄｃｈａｎｇｅ）
ＫＯ

Z¸

ＫＯＥｎｔｒｙ
Âú�

Ｇｅｎｅｎａｍｅ
pÔ¸XLË©

ｌｏｇ２（ｆｏｌｄｃｈａｎｇｅ）

Ｋ０９４２２ ＭＹＢ１０８ －１．４８
Ｋ１３４４８ ＣＭＬ２／ＣＭＬ３／ＣＭＬ３８／ＣＭＬ２５／

ＣＭＬ１９／ＣＭＬ４８
－１．２２／－２．０９，－２．１３／－２．１１／
１．９６／－１．９９／－１．３９

Ｋ１６２２５ ＷＲＫＹ５３／ＷＲＫＹ７０／ＷＲＫＹ４１ －１．４７／－１．１８／－３．１５
Ｋ１８８７５ ＰＡＤ４／ＦＨ８／ＳＡＧ１０１ －１．４３／－１．５９／１．３５
Ｋ１３４３０ ＳＥＬＭＯＤＲＡＦＴ＿４４４０７５／ＦＥＲ／

ＩＫＵ２／ＰＥＲＫ１／Ａｔ２ｇ３９３６０／
ＬＲＫ１０Ｌ－１．１／ＰＢＬ１０／ＰＥＲＫ２／
ＰＢＬ１６／Ａｔ１ｇ５３４４０／ＴＨＥ１／
ＰＵＢ３４／Ａｔ１ｇ０６８４０／ＰＢＬ１９

１．０７／１．１０，－２．２８／－１．１６／
－１．００／－１．４７／－１．３７，－１．７６／
１．００／－１．４１／－１．０１／１．１９／
－１．１９／－１．０８，１．１３／１．１８／
－１．３７

Ｋ１８８３５ ＷＲＫＹ４０ －１．１６
Ｋ１３４５９ Ａｔ４ｇ２７１９０／ＮＡＰ１；２／ＰＥＲＫ１／ＲＦＬ１ １．０４／１．５２／－１．０９／１．０１
Ｋ１３４３６ ＣＬＶ１／ＮＱＲ／ＷＡＫＬ８／ＣＲ４ １．２１／－１．３２／－１．１３／－１．６４
Ｋ１３４５７ ＲＰＰ１３Ｌ４／ｓｌｌ１７７０／ＲＧＡ３／

ＲＰＭ１／ＲＰＰ８Ｌ２
－２．５０，－２．４２／－１．５９／１．０８／
１０８，－１．１０／－１．８１

Ｋ０５３９１ ＫＡＴ１／ＭＥＫＫ１ １．４５／１．９４／
Ｋ１６２２４ Ａｔ１ｇ０６８４０／ＷＡＫ５／Ａｔ１ｇ５１８８０ １．１７／－１．６０／１．３２
Ｋ０４３６８ ＭＫＫ９ １．８８／
Ｋ１３４２４ ＷＲＫＹ２４／ＷＲＫＹ４８ －１．０６／－１．５９／
Ｋ１３４２０ Ａｔ２ｇ２４１３０ －３．９０
Ｋ０２１８３ ＣＡＭ７２／ＫＩＣ／Ｅｉｐ６３Ｆ－１／ＰＢＰ１ －１．３０／－１．１１／－１．２７／－１．００
Ｋ１３４３４ ＥＲＦ１０９／ＤＲＥＢ１Ｄ／ＥＲＦ０６１／

ＥＲＦ００３／ＤＲＥＢ３／ＤＲＥＢ１Ｂ
－１．８５／－３．０１／－１．１８／１．７１／
－２．１３／－２．３６

Ｋ１３４４７ ＲＢＯＨＤ －２．０１
Ｋ１３４３２ ＥＲＦ０６０ １．０９
Ｋ１３４１６ Ａｔ４ｇ３１２５０／ＦＥＲ／ＷＡＫＬ１／

Ａｔ１ｇ５３４３０
１．８４／１．３０／－１．０５／１．４５

Ｋ１８８３４ ＷＲＫＹ４０ －１．７９
Ｋ１８８７３ ＰＢＬ５ －１．１３
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ＳＳＲｓｅｑｕｅｎｃｅｓ

ＳＡ ＭＹＢ３０６ （ＴＡ）６ ＳＡ ＷＲＫＹ２２ （ＣＴ）６，（ＡＣＣ）５，（Ｔ）１６
ＳＡ Ａｔ２ｇ２３９５０ （ＴＴＣ）６ ＳＡ ＡＫＴ２ （ＴＣＡ）８
ＳＡ Ａｔ１ｇ０１５４０ （ＴＣ）９ ＳＡ ＣＲＣＫ２ （ＴＣ）８，（ＴＣ）１２
ＳＡ ＷＲＫＹ６５ （ＣＣＴ）６，（ＣＴ）７ ＭｅＪＡ ＭＹＢ１０８ （ＣＴＴ）５
ＳＡ ＰＩＸ７ （ＣＴ）１４ ＭｅＪＡ ＷＲＫＹ５３ （Ａ）１６，（ＡＴＡ）５
ＳＡ Ａｔ１ｇ０８８８０ （ＣＴ）１２ ＭｅＪＡ ＣＭＬ２ （ＴＴＣ）８
ＳＡ ＭＹＢ１０８ （ＣＴ）１２，（Ａ）１３ ＭｅＪＡ ＣＭＬ３ （ＣＴＴ）８
ＳＡ ＰＰＣＫ１ （ＣＴＣ）５ ＭｅＪＡ ＥＲＦ１０９ （ＴＡＡＡＡＡ）４
ＳＡ ＳＥＬＭＯＤＲＡＦＴ （ＧＴＡ）６ ＭｅＪＡ ＷＲＫＹ４０ （ＡＡＣ）１３
ＳＡ ＬＹＫ３ （ＡＡＣ）６ ＭｅＪＡ ＥＲＦ０６１ （ＡＣＣ）６
ＳＡ ＨＳＰ８３Ａ （ＧＡＡ）５ ＭｅＪＡ ＰＢＬ１０ （ＣＴＴ）６
ＳＡ ＰＤＰＫ２ （ＣＴ）９，（ＴＧＧ）５ ＭｅＪＡ ＣＭＬ４８ （ＴＴＣ）６
ＳＡ ＷＮＫ５ （ＡＣＣ）６，（ＡＴＣ）６ ＭｅＪＡ ＷＲＫＹ４８ （ＣＡＣ）５，（ＣＡＧ）６
ＳＡ Ａｔ４ｇ２７１９０ （Ａ）１４ ＭｅＪＡ ＰＵＢ３４ （Ｔ）１５
ＳＡ Ａｔ１ｇ２８３９０ （ＧＧＡ）６ ＳＡ／ＭｅＪＡ ＷＲＫＹ２４ （ＣＴＣＣＴ）４，（ＡＡＣ）７
ＳＡ Ａｔ２ｇ２６７３０ （ＡＧ）１２，（Ｔ）１７ ＳＡ／ＭｅＪＡ ＮＱＲ （ＧＡ）１２
ＳＡ ＳＥＲＫ１ （ＣＴ）８ ＳＡ／ＭｅＪＡ ＤＲＥＢ３ （ＡＧ）１０
ＳＡ ＡＢＲ１ （ＧＴＧ）６ ＳＡ／ＭｅＪＡ ＰＢＬ５ （ＴＴＣ）７
ＳＡ ＨＳＰ８３Ａ （ＧＡＡ）５
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